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   长期以水稻和拟南芥为材料从事表观遗传学与植物免疫学研究。研究成果在

Nature	
  Plants,	
  PNAS, Cell Research, Cell Host & Microbe, Molecular Plant, Plant 

Physiology, New Phytologist 等杂志上发表 30余篇。现在主要研究水稻抗病与生

长发育之间的交叉对话、小 RNA介导的 DNA甲基化分子途径，表观遗传学调控

水稻的抗病与产量性状发育等。	
  

	
  

研究领域：作物免疫、激素信号、抗病与生长发育互作、DNA甲基化、small	
  

RNA，表观遗传学	
  

	
  

教育经历： 	
  
2003.08-2009.11：中国科学院，上海生命科学研究院，植物生理与生态研究所，

博士	
  

1999.09-2003.06：山东大学，生命科学学院，生物科学专业，学士	
  

工作经历： 	
  
2015.01-至今 南京农业大学，农学院 教授，博士生导师 

2012. 01-2014.12 中国科学院，上海植物逆境生物学研究中心， 美国科学院院士

朱健康实验室担任副研究员  

2011.01-2011.12: 美国普渡大学，农学院 美国科学院院士朱健康实验室从事博

士后研究  

2009.12-2010.12: 美国康奈尔大学，农学院 华健教授实验室从事博士后研究 
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  子课题负责人	
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  中央高校基本业务费,	
  2015/01-2020/12，50 万，主持	
  

8.	
  作物遗传与种质创新国家重点实验室自主课题，20 万，主持	
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  江苏省作物学优势学科，40 万，主持	
  


